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ОСНОВЫ БИОИНФОРМАТИКИ 
(Практикум)
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Выравнивание 
последовательностей — 
биоинформатический метод, 
основанный на размещении двух 
или более последовательностей 
мономеров ДНК, РНК или белков 
друг под другом таким образом, 
чтобы легко увидеть сходные 
участки в этих последовательностях
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Ссылки:
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https://xn--80abvyzg.xn--
p1ai/%D0%B1%D0%B8%D0%BE%D0%B8%D0%BD%D1%84%D0%BE%D1%80%D0%BC%D0%B0%D1%82%
D0%B8%D0%BA%D0%B0/#11

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/

https://ru.wikipedia.org/wiki/%D0%9F%D0%BE%D0%BB%D1%8B%D0%BD%D1%8C

https://ru.wikipedia.org/wiki/%D0%9E%D0%B4%D1%83%D0%B2%D0%B0%D0%BD%D1%87%D0%B8%D0%BA

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/
https://ru.wikipedia.org/wiki/%D0%9F%D0%BE%D0%BB%D1%8B%D0%BD%D1%8C
https://ru.wikipedia.org/wiki/%D0%9E%D0%B4%D1%83%D0%B2%D0%B0%D0%BD%D1%87%D0%B8%D0%BA
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